PFC
PseBjc2

PseBac3
PseB,c4
PseBcr16
PseBce17
PseBcr18
PseBc19

PseBc20
PseBgy21
PseBgy42
PseBgy49

PseBFHSOabef

F)S(EBFHS:I-abcd

PseBey52,cq
PseB,58
PseB,59
PseB,;,60,4,
PseB, 61

PseBu624pc

PseB,63,,
PseB78

Dist to 3' gene Length Sequence

16,089
5,963
3,355

-107

-1,106

7,372
336

53
in 10
2,782
2,104

986

528

352
1,944
1,815
1,680
1,624

1,586

233
779

26
28
22

AAACAACGTCACCTTTCTGGAGAAAT
AATTAAATTAGTCAATACGATTAGTGCT
TTTAATGTCACGTTGAATACAT

14 TTTTTGCTTTTGTT

27
27

AAATCAGTGTTTAACCTTGACCTTGAA
TTTGTTACGTTACTGCGGTTCATCAGT

24 TTGAAATGGTCAATGTGTACATTT

53
16
26

TTGAAAAGTCAATTGAGAAGAACCCTTTGCCTTCGTTAAAATATG
TCCCAGCA

TGATCTGATTCATATT
ATGAAACCTGTATTTGAGAATGCAGA

34 TTTGTAATGTTTCATTAAGTTTCCGCAGAATTTT

342

CTCGTAAAAATTTAACAGCTTGTGTTCCTTTGCATTCCTGTATAAA
CAACGCGCAACCTTGCCGTTTATGGGATTTGTTAAACCATTTACC
GCTTTATTTTTCTATTACGGCAGATACAATATCCACGGGTATACA
ACTTAAATATACATGAAACACATATTTATAACAAATCATTAAAAC
GTTAAATATGACCACCTCGTTTGCTTTATATAAACGTTTACTGGTG
GAATACTGCGTTTTCATAAGATGTTCTAAAATGCCAATTACATTTA
TATGACCTGCTAAAACTGATAGTAATTAAGTCGTGTACTTTTACA
ATGTGCTAAAGCGACCCTGACATT

TGATTTGATGCAAAGCGGCAGATATCTCATTAACTAACCCGGTTG

74 AACATATTAATGCGCATATTCTCCCCTCC

163
27
36
24
16

219

233
25

GTCCGTGTGGAAAACCTGAAGCCAATGGGATGGAGATCCGGTAA
TAGATGCAAATTATCATGAAAAGACTCTGCAAAATATGAAACAAC
TCATTTGCGGCGGAGTAAATCACAGAAAACTGTTTATGAACTGGC
ACCCCTTCTTGGAAATGCAATGCGAGAAC

TTGGTGTGTGAAGAAACAAAGAACTGA
AAATGTGAAACTTTTTATTAGAATGGTTTCTTAATT
CAACATGAAACTGCCTATTTATGC
AAATCAAGATATTTTT

AGCATGCGCACAGTTAAAAAAAATGTAACGTGACCCTCTGTTTAC
TGTGAAAAGAATGTATACTGTACTCGTGAATTACTTTATGGGGAC
TCCGTGATATACTCTGTTGTTTTGCGCTACTTTGTTCTATTGTCTAA
ACCTGGAAGCAGCGGAAGAAAGGGGCACAATAAAGTTTACAAGC
GAGAATCCGTGACATCATTGCTGCGCTCTGGTTCATTT

ATTATTAGACATATTTTATACATTTAAACTGTATTACAAATTTTCC
ACATTACTGGAGCTGCAGGGATCCCGAATTCTATTGGATCAGCGA
GAAGCACGTGTCTTGTCACGTGTCTCCACAAGAAAAAGGGGTGCT
TTTTGGTGTAAATCTGGACTCTAATTCCGTAATATATCACGGTACA
TCGTAAAACCGACACTAAAACGTCCAGACCTACAAATCACTCGGT
CAAATT

CATTTGGCTGACTTTATATATGTTT



PseBk79.uc

PseB, 83
PseBy 84

PseB, 85

PseBy, 86

PseBKL87abcdef
PseBy, 89

PseBy 90.pcq
PseBy 91

PseBy 94
PseBy, 95

PseBy 102,
PseBy 104 pcqe

PseBy 105,
PseBy, 106

PseBy, 108

252

12,413
12,176

12,239

11,914

10,865
10,359

8,221
6,830

5,703
1,593

3,824
1,219

621
441

61

CCTAACAATTCTCATCTCGTCATTATTTGTAACCATAGAGCATGA
ATTACCTCTTGAAGTCATCAGTGAGAATTTACGACTGGTCAACAA
AAGCACGTGATTCCCTAACGCACCCCCACCCCCATATTTGGCCGC
ATACATAGCAAAAACGAAGTACAGTGCATTGCTATAATTCATTAA
TACATCATAAATCGTGAAGCACAGCGTTATAACGACCAAGATCTA

231 CAAATC

AACATTATTCCAAGTCTGGAGTACTGTAAAAGCACCTTTTGGCAT
65 GCTCGTGATGTTATAGGCAT

17 GTTTCATGTGAACTTCT

GTTGTTATCGTTATAAATCTTATGTGACAAGTGCGATGTTGATGCT
TTCTTAAAAGTCGGCATGTTTCATGTGAACTTCTAAGTGTTATAAC
133 TTATTTCCAATCTATACCAACTGTATAATTTTAAGTTTACA

GTTCATGTGTGTATACTTTTACTCGAATGACAAATGTACAATATGT

TATTATTCATGTGCGAAAAAGGTTGTAAATAATTATACATTTTTAA

TGTGATCAAGAATATTTGTAGTAAGCAGTGTGAATGACAAGCATT

CTGTGGAAAATGGCATCTGTCATGTGCGACTGCCACTTAGTATTT
222 TGCGAATAAGCTTTTTTGTATTTGTTTGTAGCTTAACTTG

AAAAGTAGGTATGACATTTCGATGTCAAATGGATGAGGGTTTTAT

CTAGAAGTTAGATCGTAAAAATCGCCCAGACCATAGACAGATAC

CCCTCACTGGCTCTCAAAAGTCACGTGGGGTCCATAAAGTTAGTT

TTATGGTTTTGGGGAGTTGACAATGTACTATATATTTCCCGTTCTA
2071 GAATGTAAGTGACGGTTTAAC

31 GGGAAAAGATTTTTTGTCATTTATGCTCCCT

ATAATGTGGTTTGCATATTGATAGGAGTAATCTGCGCTCATATCTC
84 ATCAATAATTCATTGAAGCAGGGATCATTTCGAGGTCA

19 CAGAGCCCGCTTCAGACCA

39 AAGTTTATGTGGTGTGTATTCCTGTATACTATTATTATT
20 ATTTTTTTACTGTTTGTTCA

AAGTAATGACCTGGGCAAAATTCAATATGACCGAGCAAGCGGTA

TGCATTACTATAGAAGTCGCAAGTGGGAGAGCCCTCTAGAAGGG

GTGAAACGCAGGTCAGCGCGTCTAACAAATATTAAAATGTACTGG

GATGCATGACACGCCTAGCTGTTTAACAAAGACTGCCAAAGTATT

195 AGATTAATACGAAAACT

TCTATATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGTGAACAGAGAAGCG
77 GTCACAAATTCGTATCTAGGGGAGTATGTAGT

GTGATTTAGGAGCTTGGTATCCCGAATTAGTTGATGAATTTTTTAT
75 CGATCCAAACAAGCCCAGATTTATCTCTG

13 TTTTCATGAACAC

AAACGAGTAAAGGGATAGAAATAAATTTTAGTATATTTTTGTGTG
60 CAATTCAAAGAAATT




